Amminoacidi, Peptidi e Proteine

* Biopolimeri degli a-amino acidi.
+ Amino acidi sono uniti attraverso il legame peptidico.

+ Alcune funzioni:
> Struttura (collagene, cheratina ecc.)
> Enzimi (maltasi, deidrogenasi ecc)
> Trasporto (albumine, emoglobina ecc.)
> Protezione (tossine, allergeni ecc.)
> Ormoni (insulina, ormoni della crescita ecc.)
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Catene laterali polari
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Catene laterali basiche
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Struttura dei Peptidi

+ Il legame peptidico € un legame ammidico.
+ Le ammidi sono composti molto stabili e neutri.

Alternanza dei piani in un polipeptide
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Sintesi di un dipeptide
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Legame peptidico si forma
tra questi due gruppi

Sintesi di un peptide in fase liquida

Dapprima, si protegge il gruppo N terminale.

Si attiva il gruppo carbossilico del medesimo
amminoacido.

Si fa avvenire la reazione con 'amminoacido successivo.

Per sintetizzare un polipeptide si ripete I'operazione di
attivazione ed accoppiamento.

Terminata la sintesi si rimuove il gruppo protettivo.
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Sintesi di peptidi su fase solida

* La catena polipeptidica da sintetizzare € ancorata ad un letto
di piccoli granuli di polistirene.

+ Gli intermedi non devono essere purificati.

+ I reagenti in eccesso vengono lavati via con un idoneo
solvente.

- Il processo puo essere automatizzato.

- Permette di costruire peptidi piti lunghi rispetto alla sintesi
in soluzione.
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Alterazioni chimiche negli amminoacidi
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